Makromolekulak konformacidjanak kovetése Kisszogii
rontgenszoras alapjan
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Az anyagtudomany Ujabb és jabb tipusi makromolekuldkat hoz létre, amelyek
sajatos tulajdonsagaik révén sokféle teriileten hasznosithatok. Epitékoveik sajatos, a
kornyezeti paraméterek altal megkivant modon kapcsolédnak Ossze, és hatarozzak
meg maganak a makromolekulanak a felhasznalds szempontjabdl dontéen fontos
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milanyagok, aktiv biomolekulak elektronszerkezetének kozelitésére alkalmasak.

A makromolekuldk és aggregdtumaik linearis mérete az 1-100 nm-es tartomanyba
esik. Emiatt vizsgalatukra a kisszogii szorasi modszerek terjedtek el. A nyert szorasi
gorbék azonban sok esetben nem egyértelmiiek.
alakzatokat épitettem fel 10-20 gomb felhasznalasaval, majd ezeket épitokdvekként
hasznalva nagyobb aggregatumokat raktam Ossze. Az igy folépitett egységek elméleti
szorasat szamitva lehet6ség nyilik a szerkezeti jellemzok (térkitoltés, fraktaldimenzio
és a szorasi gorbe korrelacidinak vizsgalatara.

A szorasi gorbe szimulacidja lehet6séget ad arra is, hogy a valosagos mérések
adatait értelmezhessiik: ha ugyanis kézben tudjuk tartani a minta épiilését, izolalni
tudjuk a kiilonboz6 hatasokat, melyek a szorasi gorbe lefutdsat befolyasoljak. A
szimulalt szerkezet alakitasaival pedig a szimulalt szoérasi gorbe fedésbe hozhato a
mérési gorbével, azaz a minta szerkezete rekonstrualhato.
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